
UND : UAA
2026학년도� 9월

모의평가�해체�분석

생명과학Ⅱ

● 빠른 정답

번호 정답 배점 번호 정답 배점 번호 정답 배점 번호 정답 배점

1 ② 2점 6 ⑤ 3점 11 ⑤ 2점 16 ④ 3점

2 ⑤ 2점 7 ③ 3점 12 ④ 2점 17 ⑤ 2점

3 ② 3점 8 ③ 2점 13 ① 3점 18 ① 3점

4 ① 3점 9 ④ 2점 14 ① 3점 19 ③ 3점

5 ① 2점 10 ② 3점 15 ② 2점 20 ③ 2점

● 예상 등급컷(2026학년도 9월 표본 기준)

등급 점수

1등급 47점

2등급 42점

시험지 총평
2026학년도 수능 생명과학Ⅱ 선택자 여러분 안녕하세요, UND 내에서 

생명과학Ⅱ를 담당하는 UAA입니다. 먼저 오늘 진행된 9월 모의평가 
치르느라 고생 많으셨습니다. 9평은 수능 전 평가원 주관의 처음이자 
마지막 전 범위 시험으로, 현재 자신의 학습 상태를 점검하고 앞으로의 
생명과학Ⅱ 공부 방향성을 잡는 기회로 삼으시길 바랍니다. 또한, 맞은 
문항이라도 어떤 개념과 논리가 사용되었는지, 놓친 부분은 없는지 
확인하시기 바랍니다.

1. 난이도 작년 수능과 비슷했습니다. 절대적인 난도는 높지 않았지

만, 생소한 신유형이 많아서 체감 난도는 높게 느껴졌을 수 있습니다.

2. 출제 경향 개념형 문항과 추론형 문항 모두에서 새로운 조건이 많이 

출제되었습니다. UAA 커리큘럼을 따라온 분들은 생소한 조건을 해석하는 
훈련을 꾸준하게 해왔을테니 크게 당황하지는 않았길 바랍니다.

3. 총평 2026학년도 9월 모의평가는 일반적인 9월 모의평가에 

비해서 어렵게 출제된 시험입니다. 개념형 문항에서는 새로운 실험을 제시
하거나 기존에 출제되지 않았던 부분을 물어보는 문항들에 당황하여 추론
형 문항을 풀이할 시간을 충분히 확보하기 어려웠을 수 있습니다. 이에 
더해, 추론형 문항 역시 생소한 조건이 다수 출제되어 자신의 페이스를 
잃고 시간 관리에 실패했을 가능성이 높았습니다. 한편, EBS 연계 교재에
서 조건만 바꾸어 출제한 문항도 많았기에, 연계교재 학습의 중요성이 더욱 
커진 시험이었습니다.

1페이지 삼투(3번)는 생소한 실험이 제시되었지만, 개념만으로 해결

할 수 있었습니다. 섣불리 ⓐ가 감소라고 단정하지는 않았어야 합니다.

2페이지 구성물질(7번)의 경우 물질과 특징의 개수가 모두 숨겨져 

있어서 꽤나 깊은 추론이 필요했고, 명반응(9번)에서는 ㉠이 무엇인지 판단
하는 과정에서 헷갈렸을 가능성이 높았습니다. 샤가프(11번)는 기출에 출
제되지 않았던 표 조건과 분수 조건이 출제되어 체감 난이도가 매우 어렵게 
느껴졌을 문항입니다. 상보성과 배수 논리를 적극적으로 활용했어야 했는
데, 221116이나 251112처럼 수능에서도 얼마든지 샤갸프가 까다롭게 
출제될 수 있으므로 복습을 반드시 요합니다.

3페이지 복제추론(14번)은 서열 중간에 박스가 있는 새로운 형태의 

복제추론 문항입니다. 프라이머의 위치에 주목하여 시작점을 찾아봅시다. 
전사인자(15번)는 기존 기출의 논리를 답습하고 있어 큰 어려움은 없었을 
것입니다. 하디·바인베르크(16번) 역시 조건 5가 새로웠지만, 앞에서 각 
집단의 개체 비를 바로 알아낼 수 있었기에 기존의 기출 문항에 비해서는 
쉽게 느껴졌을 것입니다.

4페이지 발효(17번)는 기출 논리를 활용한 무난한 문항이었습니다. 

코돈(18번)은 (가)를 암호화하는 코돈의 염기가 모두 다르다는 생소한 조건
만 제대로 해석했다면 기출에 출제된 코돈 문항에 비해서는 쉽게 풀 수 
있었을 문항입니다. 제한효소(20번)의 경우 논리적으로 풀이하기는 쉽지 
않지만, 조건을 만족하는 케이스가 한 가지뿐이라고 생각하고 풀이했다면 
다소 쉽게 해결할 수 있었을 문항입니다.

종합적으로, 생소한 조건과 유형이 많이 출제되어 체감 난이도가 높은 
시험지였습니다. 하지만, 6월 모의평가에서 1등급 컷이 50점이 나왔던 
만큼 9월 모의평가의 등급컷도 높아질 수 있기에, 참고하시면 좋겠습니다.

시험 보느라 정말 고생 많으셨습니다. 9월 모의평가에서 좋은 성적을 
받으셨다면 꼭 수능 날까지 해당 성적을 유지하여 좋은 결과를 얻길 
바라며, 원하던 성적에 미치지 못했더라도, 9월 모의평가는 수능이 아니니 
너무 낙심하지 마시고 부족한 부분을 보완하여 수능 날 좋은 결과를 얻을 
수 있기를 기원합니다. 

감사합니다! 
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3 삼투� –� 부피� 변화� 실험 문항� 난이도 ★☆☆☆☆

문항 특징 comment

해당 문항은 수능특강 35p 5번 문항을 연계한 문항으로, 삼투가 일어날 때의 부피 

변화를 중심으로 판단해야 하는 문제입니다. 달걀을 넣은 용액의 부피 변화와 달걀의 

부피 변화는 반대라는 것을 파악해야 했고, 달걀과 용액의 농도 차이와 용액의 부피 

변화가 비례한다는 것을 이용하여 B와 C의 농도를 비교해야 했습니다. 한편, 표에 

‘증가’가 있는 것을 보고 ⓐ가 ‘감소’라고 섣불리 판단하지 않았어야 합니다.

[해설]
용액 B와 C 모두에서 달걀을 꺼낸 후 NaCl 용액의 부피가 줄어들었으
므로 B와 C는 모두 달걀 내의 NaCl 농도보다 저농도의 용액이다. 이때 
달걀을 꺼낸 후 NaCl 용액의 부피가 용액 B에서가 C에서보다 작으므
로, 달걀과 NaCl 용액의 농도 차이가 B에서가 C에서보다 더 크다.
∴ ⓐ는 ‘증가’이고, NaCl 농도는 B에서가 C에서보다 낮다.
[정답 풀이]

ㄱ. ⓐ는 ‘증가’이다. (×) 

ㄴ. 달걀을 넣기 전, C의 NaCl 농도는 B의 NaCl 농도보다 높다. (○)

ㄷ. 이 실험에서 반투과성 막을 통한 물 분자의 이동에는 ATP가 사용되지 

않는다. (×)

[EBS 연계 문항]
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7 구성� 물질 문항� 난이도 ★★☆☆☆

문항 특징 comment

이전 기출에 출제되지 않은 복잡한 특징 표 문항입니다. 숨겨진 내용이 상당히 많아 

곧바로 확정지을 수 있는 것이 없었는데, 셀룰로스와 포도당은 모두 (가)의 특징 중 

ⓐ를 제외한 3개 모두를 가지지 않는다는 것과 ㉠~㉢은 0이 아니라는 것을 통해 

㉮가 인지질임을 추론했어야 합니다. 친숙한 소재라도 얼마든지 형태를 바꾸어 복잡한 

논리로 무장할 수 있으니, 반드시 복습하는 것을 추천합니다.

한편, 해당 문항은 수능특강 24p 8번 문항, 160p 6번 문항의 조건을 연계한 문항

으로 추정됩니다.

[해설]
(1) 셀룰로스와 포도당은 (가)의 특징 중 ⓐ를 제외한 나머지 3개의 특징 

모두를 가지지 않는다. ㉮가 셀룰로스라면 ㉠과 ㉡은 각각 0 또는 1 
중 하나인데, 이는 발문에 모순이다.
∴ ㉮는 인지질이다.
∴ ㉠~㉢은 0이 아니므로 포도당은 특징 ⓐ를 가지고, ㉡은 1이다.

(2) RNA는 (가)의 특징 중 ‘기본 단위는 뉴클레오타이드이다.’를 갖는다.
RNA가 특징 ⓐ를 가지지 않는다면, RNA가 갖는 특징의 개수가 포도
당과 같아지므로 발문에 모순이다.
∴ RNA는 특징 ⓐ를 가지고, ㉠은 3, ㉢은 2이다.

(3) ㉮(인지질)는 (가)의 특징 중 ‘지질에 속한다.’와 ‘구성 성분에 지방산이 
있다.’를 갖는다.
∴ (2)에 의해 ㉮(인지질)는 ⓐ를 갖는다.

[정답 풀이]

ㄱ. ㉡은 1이다. (○)

ㄴ. ‘구성 원소에 탄소(C)가 포함된다.’는 ⓐ에 해당한다.(*ⓐ는 인지질, 포도당, 

RNA가 모두 갖는 특징이면 된다.) (○)

ㄷ. ㉮(인지질)는 다당류의 예가 아니다. (×)

9 명반응 문항� 난이도 ★★ ☆☆

문항 특징 comment

아마 채점하면서 ‘이게 왜 틀렸지?’라고 생각하신 수험생이 많으실 거라고 생각됩니다. 

지금까지의 기출에서는 광계 그림을 제시할 때 항상 H2O의 광분해가 일어나는 광계Ⅱ를

제시하였지만, 이 그림에서는 NADPH의 생성이 일어나는 광계Ⅰ을 제시하였습니다.

익숙한 형태라도 관성 따라 풀지 말고, 그림을 꼼꼼히 확인하는 습관을 들이도록

합시다.

[해설]
이 광계에서 방출된 전자는 NADPH의 생성에 곧바로 관여하므로 이 광
계는 광계 Ⅰ이다. 한편, NADPH가 생성되는 장소가 스트로마이므로 
(가)는 스트로마이다.

[정답 풀이]

ㄱ. ㉠은 P700이다. (×)

ㄴ. (가)(스트로마)에 리보솜이 존재한다. (○)

ㄷ. 이 광계(광계Ⅰ)는 순환적 광인산화(순환적 전자 흐름)와 비순환적 광인

산화(비순환적 전자 흐름)에 모두 관여한다. (○)
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11 샤가프 문항� 난이도 ★★★★☆

문항 특징 comment

가닥을 세 종류나 숨긴, 평가원에서 기출된 샤가프 문항 중 최고난도의 문항입니다. 

염기 간 수소 결합 총개수를 이용하여 DNA 염기 쌍 수의 범위를 확정하는 논리, 배수 

조건을 활용하는 논리 등 이전부터 고난도 문항에서 사용되어 온 논리는 물론, 퍼센트(%)로

주어진 조건을 적절히 연결지어 풀이해야 하는 문항입니다.

해당 문항은 수능완성 52p 3번 문항에서 조건의 숫자만 바꾼 문항으로, EBS 연계교

재 학습의 중요성을 느낄 수 있었던 문항이었습니다.

[해설]

[step1] X, Y 염기 개수 결정

(1) 조건 4에 의해 Ⅰ에서 염기 개수는 15의 배수이고, Ⅲ에서 염기 개수
는 10의 배수이다. 이때, X와 Y의 염기 개수는 서로 같다.
∴ X와 Y 각각의 염기쌍 수는 30의 배수이다.

(2) 조건 3에 의해 X에서 염기 간 수소 결합의 총개수는 138개이므로, X
의 염기쌍 수는 46개 이상 69개 이하이다.
∴ (1)에 의해 X와 Y 각각의 염기쌍 수는 60이다.

[step2] X 염기 조성 결정

(3) 조건 4의 Ⅰ과 Ⅲ에서 A＋C
T＋G 의 값이 서로 역수 관계가 아니므로,

Ⅰ과 Ⅲ은 서로 상보적인 가닥이 아니다. 조건 2에 의해 Ⅲ에서 G의 
함량은 10%이고, Ⅱ에서 C의 함량은 20%이므로 Ⅱ와 Ⅲ은 서로 상
보적인 가닥이 아니다.
∴ Ⅲ은 X2이다.

(4) (2)와 조건 2에 의해 X2(Ⅲ)에서 G의 개수는 6개이고, 조건 3에 의해 
G＋C의 개수는 18개이다.
∴ X1과 X2의 염기 조성은 다음과 같다.

구분 A T G C 합계

X1 36 6 12 6 60

X2(Ⅲ) 6 36 6 12 60

[step3] Y 염기 조성 결정

(5) Ⅰ에서 A＋C의 개수는 44이고, T＋G의 개수는 16이다. 조건 5에
의해 Y1에서 T＋G의 개수는 11의 배수이다.
∴ Ⅰ은 Y2, Ⅱ는 Y1이다.

(6) (5)와 조건 5에 의해 Y1(Ⅱ)에서 T의 개수는 20, G의 개수는 24이고, 
조건 2에 의해 C의 개수는 12이다.
∴ Y1과 Y2의 염기 조성은 다음과 같다.

구분 A T G C 합계

Y1(Ⅱ) 4 20 24 12 60

Y2(Ⅰ) 20 4 12 24 60

[정답 풀이]

ㄱ. Ⅰ은 Y2이다. (×)

ㄴ. ⓐ(20)＋ⓑ(40)＝60이다. (○)

ㄷ. Y에서 염기 간 수소 결합의 총개수는 156개이다. (×)

[EBS 연계 문항]
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12 분류� –� 동물� 분류 문항� 난이도 ★ ☆☆☆

문항 특징 comment

251114를 차용하여 동물 버전으로 출제된 문제입니다. 표를 해석하기 전, 창고기와 해

삼이 모두 후구동물이라는 것을 이용하여 미리 C가 거미인 것을 대응해 놓았다면 더욱 

수월한 풀이가 가능했습니다.

[해설]
A는 창고기, B는 해삼, C는 거미이고, ㉠은 ‘원구가 항문이 됨’, ㉡은 
‘척삭을 형성함’, ㉢은 ‘외골격이 있음’이다.
[정답 풀이]

ㄱ. ㉠은 ‘원구가 항문이 됨’이다. (×)

ㄴ. C(거미)는 탈피동물에 속한다. (○)

ㄷ. 해삼과 창고기의 유연관계는 해삼과 거미의 유연관계보다 가깝다. (○)
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14 복제� 추론� -� 서열형 문항� 난이도 ★★ ☆☆

문항 특징 comment

이전 기출에서 출제되지 않은 박스 형태의 염기 서열이 제시된 복제추론 문항입니다. 

서열이 제시된 부분은 프라이머뿐이므로, 프라이머의 위치를 기준으로 처음 경우를 나누는 

것이 필요합니다. 이때 합성 순서를 모르더라도 동등하게 적용할 수 있는 조건을 찾아내

는 것이 중요했습니다. 이후 조건 4의 (가)에 대한 조건에서 X는 U 1개를 가져야 

한다는 것을 알아냈어야 (나)와 (다)의 합성 순서를 알 수 있었고, (나)에 대한 조건

을 통해 박스 안의 모든 염기를 정해야 했었습니다.

여담이지만, 미결정된 염기의 순서를 정해줄 수 있는 추가 조건이 없으므로, (나)에서 

미결정된 3개의 염기는 모두 1종류의 염기로만 구성되도록 출제하였을 가능성이 높습니다. 

수능완성 123p 13번 문항과 유사한 논리구조를 지녔기에, 연계교재를 풀어보는 것을 추천

합니다.

[해설]
(1) 조건 3에 의해 Y와 Z 중 하나의 염기 서열에서 3' 말단 염기는 나머지 

하나의 5' 말단 염기와 같다.
(2) 주어진 서열의 왼쪽 끝이 5' 말단이라면, 아래와 같이 한쪽 프라이머의 

5' 말단 염기와 반대쪽 프라이머의 3' 말단 염기가 서로 다르다.
5'-㉠㉠㉡㉢ ? ? ? ? ? ? ?㉣㉠㉡㉢㉢-3'

∴ 주어진 서열의 오른쪽 끝이 5' 말단이다.

Y� or� Z Y� or� Z
3'-㉠㉠㉡㉢ ? ? ? ? ? ? ?㉣㉠㉡㉢㉢-5'

X*

(3) 조건 4에 의해 (가)에는 1개의 U가 존재하므로, X*에는 1개의 A가
존재한다. 따라서 ㉡ 또는 ㉢이 A인데, (다)가 (나)보다 나중에 합성된 
경우 Z의 염기 서열에 의해 ㉢은 C, ㉡은 G가 되어 모순이다.
∴ (나)가 (다)보다 먼저 합성되었다.
∴ ㉠은 C, ㉡은 T, ㉢은 A, ㉣은 G이다.

┌─── (다)───┐┌─── (나)───┐
Z Y

3'- C C T AAG C C ? ? ? GC UA A-5'
5'- G GA UT C GG ? ? ? C G AT T -3'

X
└─────── (가)───────┘

(4) 조건 4에 의해 (가)에서 AT 5개, GC 10개를 가져야 하므로 (가)에서 
정해지지 않은 나머지 3개의 염기는 각각 GC 중 하나여야 한다. 이때 
조건 4에 의해 (나)에서 A 2개, C 1개를 가져야 한다.
∴ (가)~(다)의 염기 서열은 다음과 같다.

┌─── (다)───┐┌─── (나)───┐
Z Y

3'- C C T AAG C C GGG GC UA A-5'
5'- G GA UT C GG C C C C G AT T -3'

X
└─────── (가)───────┘

[정답 풀이]

ㄱ. ㉡은 타이민(T)이다. (○)

ㄴ. (나)는 (다)보다 먼저 합성되었다. (×)

ㄷ. (가)에서 퓨린 계열 염기의 개수는 7개이다.(*위에 굵게 표시한 부분) (×)

[EBS 연계 문항]
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15 분화 문항� 난이도 ★☆☆☆☆

문항 특징 comment

해당 문항은 수능특강 128p 3번 문항을 변형한 문항으로, 특정 유전자의 전사 여부에 

따른 분화가 아닌 전사된 유전자의 개수에 따른 분화가 특징적으로 출제된 문항입니다.

각 세포에서 어떤 유전자가 전사되었을지 논리적으로 예측한다면 무리 없이 풀 수 있었을

것입니다.

[해설]
(1) Ⅱ에서 B가 제거되었을 때 (가)~(다)가 모두 전사되므로 A와 C에

전사 인자가 결합해야 한다.
∴ ㉢은 B에 결합한다.

(2) Ⅰ에서 A가 제거되었을 때 (가)~(다) 중 1개의 유전자만 전사되므로
B 또는 C에 전사 인자가 결합해야 한다.
∴ (1)에 의해 ㉡은 C에, ㉠은 A에 결합한다.

(3) (나)가 전사된다면 (가)와 (다)가 모두 전사된다. 이때 어떠한 부위도 
제거되지 않은 세포인 Ⅲ에서 2개의 유전자가 전사되므로 (가)와 (다)가
전사되어야 하고, 전사 인자가 B와 C에만 결합해야 한다.
∴ Ⅲ에서 ㉡(C에 결합)과 ㉢(B에 결합)이 발현되었다.

[정답 풀이]

ㄱ. ㉠은 A에 결합한다. (×)

ㄴ. Ⅲ에서 발현된 전사 인자는 ㉡(C에 결합)과 ㉢(B에 결합)이다. (○)

ㄷ. C를 제거한 세포에 ㉠~㉢을 모두 발현시키면 X로 분화된다. (×)

[EBS 연계 문항]
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16 하디 · 바인베르크� 법칙 문항� 난이도 ★ ☆☆☆

문항 특징 comment

240919에서 출제되었던 ‘특정 색 몸 개체 수’와 ‘특정 색 몸 대립유전자 수’ 사이의 

관계를 놓치지 맙시다. 하디 · 바인베르크 문항에서는 언제나 1/2을 기준으로 하여 

사고하는 습관을 들여야 합니다. 한편, 기존의 기출 문항과 달리 A가 회색 몸, A*가 

검은색 몸 대립유전자라는 것을 놓치지 맙시다. 또한 마지막 조건을 해결할 때, 분모가 

13이므로 Ⅰ의 개체 수가 Ⅱ의 개체 수의 2배인 경우를 먼저 검증했다면 시간을 

단축할 수 있었을 것입니다.

[해설]

(1) Ⅰ에서 검은색 몸 개체 수
A*의 수 의 값이 1

2 보다 크다.

∴ 검은색 몸은 우성 형질이다.
(2) 조건 3에 의해 Ⅰ에서 유전자형이 AA*인 개체와 A*A*인 개체의 비는

2 : 3이다.
∴ Ⅰ에서 유전자형에 따른 개체 수는 다음과 같다.

집단
회색 몸 검은색 몸

합계 A 빈도 A* 빈도
AA AA* A*A*

Ⅰ k 6k 9k 16k 0.25 0.75

(3) 조건 4에 의해 Ⅱ에서 유전자형이 AA인 개체와 AA*인 개체의 비는 
1 : 2이다.
∴ Ⅱ에서 유전자형에 따른 개체 수는 다음과 같다.

집단
회색 몸 검은색 몸

합계 A 빈도 A* 빈도
AA AA* A*A*

Ⅱ t 2t t 4t 0.5 0.5

(4) Ⅱ의 개체 수가 Ⅰ의 개체 수의 2배라면, 조건 5의 빈도는 11
31 이 되어

모순이다.
∴ Ⅰ의 개체 수가 Ⅱ의 개체 수의 2배이다.

집단
회색 몸 검은색 몸

합계 A 빈도 A* 빈도
AA AA* A*A*

Ⅰ k 6k 9k 16k 0.25 0.75

Ⅱ 2k 4k 2k 8k 0.5 0.5

[정답 풀이]

Ⅰ에서 유전자형이 AA*인 개체 수(6k)
Ⅱ에서 검은색 몸 개체 수(6k) ＝ 1 이다.

17 발효 문항� 난이도 ★ ☆☆☆

문항 특징 comment

해당 문항은 수능특강 56p 5번 문항을 연계한 문항으로, 1분자의 반응물이 1분자의 

생성물로 전환되는 반응에서 2종류의 물질이 생성되는 경우 반응물은 반드시 피루브산이어

야 하는 점과 (가), (나) 각각에서 2분자 이상의 물질이 생성된다는 점을 모두 활용했

다면 수월하게 풀 수 있던 문항이었습니다.

[해설]
(1) 1분자의 C가 1분자의 A로 전환되므로 C는 과당 2인산이다.
(2) (가)와 (나) 각각에서 생성된 분자 수는 2 이상이므로 Ⅲ에서 2분자의 

물질이 생성된다.
∴ A는 피루브산, B는 젖산, D는 아세틸 CoA이다.

(3) (가)가 Ⅲ(A(피루브산) → D(아세틸 CoA)이라면 Ⅲ에서 한 종류의
물질이 2분자 생성되거나 3종류의 물질이 생성되어야 하므로 (2)에 
모순이다.
∴ (가)는 Ⅱ, (나)는 Ⅲ이다.

(4) Ⅱ에서 2분자의 NADH만이 생성되었으므로 ㉡은 NADH이고, Ⅲ에서 
㉡과 ㉢이 총 2분자 생성되었으므로 ㉢은 CO2이다.
∴ ㉠은 NAD+, ㉡은 NADH, ㉢은 CO2이다.
∴ ⓐ는 1이다.

[정답 풀이]

ㄱ. B는 젖산이다. (○)

ㄴ. ⓐ는 1이다. (○)

ㄷ. Ⅱ(C(과당 2인산) → 2A(피루브산))에서 ATP가 생성된다. (○)
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17 코돈 문항� 난이도 ★★★ ☆

문항 특징 comment

230620과 유사하게 특정 아미노산을 가린 아미노산 서열이 제시된 문제입니다. 아미

노산 서열이 제시되었을 때는 가장 많은 정보가 주어진 서열부터 해석한 후 다른 염기 

서열로 돌연변이를 반대로 적용하는 풀이를 구사해야 합니다. 해당 문항의 경우 X에서 

(가)와 (나)로 두 개의 아미노산을 감췄으므로 더 명확하게 알 수 있는 y → z를 

먼저 파악한 후 y → x로 삽입이 일어났다고 생각하며 풀이해야 하는 문제였습니다.

한편, 시험장에서 실전적으로 풀이를 할 때에는 y → z의 돌연변이 위치 후보를 대략 

파악한 후 선지를 동시에 읽으면서 문제를 풀이했다면 가려진 모든 정보들을 완벽하게 

파악하지 않아도 ㄴ,ㄷ선지가 틀렸다는 것에 근거하여 답을 ①로 확정할 수 있었습니다.

여담으로, 수능특강 112p 10번 문항의 돌연변이 조건을 연계한 것으로 추정됩니다.

[해설]
해설은 mRNA 기준으로 작성하였다.

[step1] z : y에서 5'-㉠㉠-3' 결실

(1) x, y, z의 mRNA 염기 서열과 X, Y, Z의 아미노산 서열을 나타내면 
다음과 같다.

x : A U G U G G G A A
G G C A A U

C U A
G

A
G

메싸 트립 글산 알라 (가) (나) 아진 종결

y : A U G U G G G A A
G G C A

C G U A
G

A
G

메싸 트립 글산 알라 아르 종결

z : A U G U G G U A
G

A
G

메싸 트립 (나) 종결

(2) 숨겨져 있는 서열이 적은 y→ z를 먼저 해석하자. y에서 5'-㉠㉠-3'이 
결실되어 Z의 4th 코돈이 종결 코돈이 되었으므로 Y의 4th 코돈 또는 
그 이전에 결실이 일어나야 한다. 이때 해독틀 이동에 의해 종결 코돈이
만들어져야 하므로 Y의 4th 코돈 3번째 염기는 U, Y의 5th 코돈은 
5'-AG퓨-3'가 되어 Z의 종결 코돈이 UAG가 되어야 한다.

(3) y에서 결실 가능한 부위는 다음과 같다.

y :

① 2개 
결실

③
②

A U G U G G G A A G C U A G A
G U A

G
A
GG

메싸 트립 글산 알라 아르 종결

①이 결실될 경우 Y의 2nd 코돈이 종결 코돈이 되어 모순이다.
∴ ㉠은 A 또는 G이다.(*㉠은 T 또는 C)

∴ (나)는 글리신 또는 아스파트산이다.

x : A U G U G G G A A
G G C G A

G U A A U
C U A

G
A
G

메싸 트립 글산 알라 (가) (나) 아진 종결

(4) (가)가 아르지닌일 경우, X의 5th 코돈의 2번째 염기는 G이다. (가)(아
르지닌)를 암호화하는 코돈의 1번째 염기가 A라면 3번째 염기가 반드
시 A 또는 G여야 하므로 조건 2에 모순이다. 1번째 염기가 C라면 X
의 5th 코돈 이전에 결실이 일어나야 하는데, Y의 4th를 알라닌으로 
유지할 수 없어 모순이다.
∴ (가)는 아르지닌이 아니다.
∴ x→ y에서 결실은 X의 5th 코돈 또는 그 이전에서 일어났다.

[step2] 결실 위치 결정

(5) x에서 결실이 일어날 수 있는 부위는 다음과 같다.

x :

ⅰ ⅱ
A U G U G G G A A

G G C G A
G U A A C

U U A
G

A
G

메싸 트립 글산 알라 (가) 아산
글리 아진 종결

(6) ⅱ가 결실되었다면 X의 5th의 3번째 염기가 G여야 하고, X와 Y의 
5th 코돈은 1~2번째 염기가 AG 또는 CG로 동일하다. 이때 X의 5th
가 아르지닌이 되어 (4)에 모순이다.
∴ ⅰ이 결실되었다.

(7) Y의 5th인 아르지닌과 Z의 종결 코돈이 해독틀 이동에 의해 만들
어져야 하므로 (가)를 암호화하는 코돈의 2번째 염기는 U, 3번째
염기는 A이다. ⅰ에서 5'-㉠㉠-3'이 결실되어야 하므로, 조건 2에 의
해 ㉠은 A가 아니다.
∴ ㉠은 G이다.(*㉠은 C)

∴ x, y, z의 mRNA 염기 서열과 X, Y, Z의 아미노산 서열은 다음과 
같다.

x : A U G U G G G A G G C G G U A G A U A A C
U U A

G
A
G

메싸 트립 글산 알라 발린 아산 아진 종결

y : A U G U G G G A G G C G G U A G A U A A
메싸 트립 글산 알라 아르 종결

z : A U G U G G G A G G C U A G
메싸 트립 아산 종결

[정답 풀이]

ㄱ. (나)는 아스파트산이다. (○)

ㄴ. ㉠은 사이토신(C)이다. (×)

ㄷ. Y가 합성될 때 사용된 종결 코돈은 UAA, Z가 합성될 때 사용된 종결 

코돈의 염기 서열은 UAG로 다르다. (×)
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20 제한� 효소 문항� 난이도 ★★★ ☆

문항 특징 comment

제시된 조건이 매우 적고, (가)와 (나)의 염기 개수가 가려져 있어 EcoRⅠ과 BglⅡ

의 상대적 위치를 결정한 후 제한 효소 사이의 겹침 논리를 활용했어야 논리적으로 

풀 수 있는 어려운 문항이었습니다. 하지만 답이 결정되어야 한다는 점에 주목하여 제시

된 염기 서열에 BglⅡ의 인식 서열을 대입했다면 수월하게 풀 수 있었을 것입니다.

[해설]
[Sol1] 정석적인 풀이
(1) 주어진 제한 효소의 인식 서열 중 염기쌍이 서로 겹칠 수 있는 것은 

(BglⅡ와 PstⅠ, 2쌍), (EcoRⅠ과 PstⅠ, 1쌍)뿐이다.
(2) Ⅱ에서 염기 개수가 32개, 34개인 조각이 생성된다.

EcoRⅠ
16쌍 17쌍

(3) Ⅳ에 의해 Ⅱ에서 염기 수가 32개인 조각은 BglⅡ에 의해 염기 수가 
12개, 20개인 조각으로, Ⅱ에서 염기 수가 34개인 조각은 BglⅡ에 
의해 염기 수가 16개, 18개인 조각으로 나뉜다.

BglⅡ EcoRⅠ BglⅡ
6/10쌍 10/6쌍 8/9쌍 9/8쌍
ⅰ ⅱ ⅲ ⅳ

(4) 주어진 염기 서열에 의해 Ⅲ에서 생성된 조각 중 한쪽 끝에서 생성된 
조각의 염기 수는 최소 16개이다.

(5) (1)과 (4)에 의해 PstⅠ의 인식 서열은 ⅰ과 ⅳ에 존재할 수 없고, 
PstⅠ의 인식 서열이 2개 존재해야 하므로 PstⅠ의 인식 서열은
ⅱ와 ⅲ에 각각 1개씩 존재해야 한다.
∴ (1)에 의해 ⅱ는 10쌍의 염기로, ⅲ은 9쌍의 염기로 구성된다.

BglⅡ EcoRⅠ BglⅡ
6쌍 10쌍 9쌍 8쌍
ⅰ ⅱ ⅲ ⅳ

(6) (1)에 의해 ⅱ에 존재하는 PstⅠ의 인식 서열이 BglⅡ의 인식 서열과
2개의 염기가 겹치지 않는다면 ⅱ에 PstⅠ의 인식 서열이 존재할 수 없어
모순이다.
∴ ⅱ에 존재하는 PstⅠ의 인식 서열은 BglⅡ의 인식 서열과 2개의
염기가 겹치며 존재한다.

(7) Ⅳ에서 염기 수가 12개인 조각은 주어진 염기 서열의 오른쪽 끝에서 생
성될 수 없다.
∴ x의 염기 서열은 다음과 같다.

BglⅡ EcoRⅠ BglⅡ
5'-T GCAGAT CT GCAGGAAT T CT GCAGAT CT GACGA-3'
3'-ACGT CT AGACGT C CT T AAGACGT CT AGACT GCT -5'

PstⅠ PstⅠ

[Sol2] 실전적인 풀이
(1) Ⅱ에서 염기 수가 32개인 조각은 BglⅡ에 의해 염기 수가 12개, 20

개인 조각으로, Ⅱ에서 염기 수가 34개인 조각은 BglⅡ에 의해 염기 
수가 16개, 18개인 조각으로 나뉜다.

(2) 주어진 조건이 매우 적으므로 답이 결정되기 위해서는 제시된 염기 서
열에 주어진 제한 효소 인식 서열이 최대한 배치되어야 한다.
∴ x의 염기 서열은 다음과 같다.

BglⅡ EcoRⅠ BglⅡ
5'-TGCAGATCT? ? ? ? GAATTC? ? ? AGATCTGACGA-3'

(3) Ⅲ에 의해 x에 PstⅠ의 인식 서열이 2개 존재해야 한다.
∴ x의 염기 서열은 다음과 같다.

BglⅡ EcoRⅠ BglⅡ
5'-T GCAGAT CT GCAGGAAT T CT GCAGAT CT GACGA-3'
3'-ACGT CT AGACGT CCT T AAGACGT CT AGACT GCT -5'

PstⅠ PstⅠ

[정답 풀이]

ㄱ. Ⅰ에서 염기 개수가 38개인 DNA 조각이 생성된다. (○)

ㄴ. (나)에서 아데닌(A)의 개수는 2개이다. (×)

ㄷ. Ⅲ에서 생성된 DNA 조각 중 염기 개수가 가장 적은 조각(20개)에서 

염기 간 수소 결합을 3개 갖는 염기쌍의 개수는 4개이다. (○)
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앞서 출간된

6권의 교재와 3종의 모의고사에 이어,

9~10월에 이어서 출간될
UAA TRAILER 시즌2와,

UAA TRAILER Final도

많은 관심 부탁드립니다!

UAA 콘텐츠 구매하기

2026 UAA 생명과학2 모의고사 시리즈 (총 5종)
https://www.sdijbooks.com/detail/ser/?SER_CD=325

2026 UAA 생명과학2 N제 시리즈 (총 4권)

https://www.sdijbooks.com/detail/ser/?SER_CD=311

2026 UAA 생명과학2 기출해체분석서 시리즈 (총 2권)
https://www.sdijbooks.com/detail/ser/?SER_CD=303


